测试加工需求说明

为探究本项目疾病发生机制，为其寻求治疗的新靶点、新证据，现需开展测试样品转录组测序，即基于物种已有完整参考基因组序列开展的高通量mRNA测序与基因表达分析技术。通过提取样本总RNA、构建文库并进行二代高通量测序，所得结果与已知参考基因组进行比对，实现基因表达定量、差异基因筛选等，并开展GO/KEGG富集、可变剪接等分析，进而获取分子发生机制候选基因及关键信号通路的线索，有助于开展后续分子机制研究。
该项目经费共计5万元，其中测试加工费预算为0.8万元，为保障该项目的顺利事事，现需要对10组相关样本进行有参转录组测序，以实现基因表达定量、差异基因筛选等，测序服务明细如下：
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	项目名称
	服务名称
	单项预算（万元）
	数量
	预算小计（万元）

	有参转录组测序
	样本提取-RNA提取
	0.01
	10
	0.1

	有参转录组测序
	文库构建
	0.02
	10
	0.2

	有参转录组测序
	上机测序
	0.03
	10
	0.3

	有参转录组测序
	数据分析
	0.02
	10
	0.2

	合计
	                                                 0.8



